
โดย นายแพทย์ศุภกิจ ศิริลักษณ์
อธิบดีกรมวิทยาศาสตร์การแพทย์

17 ตุลาคม 2565

ข้อมูลการจ าแนกตามสายพันธุ์ที่เฝ้าระวัง 
และการกลายพันธุ์ของเช้ือ 



การจ าแนกสายพันธุ์ที่เฝ้าระวัง

Health 
area

จ านวนผู้ติดเชื้อที่พบจ าแนกตามสายพันธุ์ส าคัญด้วยวิธี real-time RT-PCR (ราย)  
Potentially 

B.1.1.7 
(Alpha)

Potentially 
B.1.617.2 
(Delta)

Potentially 
B.1.351 
(Beta)

Potentially BA.1 (Omicron) Potentially BA.2 (Omicron) Potentially BA.4/BA.5 (Omicron) Potentially BA.2.75 (Omicron) Potentially B.1.1.529 (Omicron)

30 เม.ย. 64 – 14 ต.ค. 65
5 ก.พ. -

7 ต.ค. 65
8 ต.ค. –

14 ต.ค. 65
Total

5 ก.พ. -
7 ต.ค. 65

8 ต.ค. –
14 ต.ค. 65

Total
14 พ.ค. –
7 ต.ค. 65

8 ต.ค. –
14 ต.ค. 65

Total
2 ก.ค. -

7 ต.ค. 65
8 ต.ค. –

14 ต.ค. 65
Total

1 พ.ย. 64 -
7 ต.ค. 65

8 ต.ค. –
14 ต.ค. 65

Total

เขต 1 571 2438 0 422 422 1317 1317 531 24 555 2 2 716 716
เขต 2 600 1109 0 164 164 629 1 630 134 14 148 2 2 401 401
เขต 3 797 1028 0 64 64 219 219 55 12 67 0 0 116 116
เขต 4 644 1639 0 180 180 758 1 759 266 2 268 0 0 475 475
เขต 5 198 887 0 187 187 547 547 202 2 204 0 0 445 445
เขต 6 1942 7031 3 782 782 2295 2295 520 12 532 0 0 2658 2658
เขต 7 727 1771 0 642 642 1323 1323 302 6 308 0 0 1904 1904
เขต 8 586 2902 5 173 173 578 578 191 6 197 0 0 1311 1311
เขต 9 158 418 0 60 60 377 377 151 7 158 0 0 329 329
เขต 10 80 265 0 68 68 346 346 87 1 88 0 0 106 106
เขต 11 403 942 52 646 646 1310 1310 153 5 158 0 0 2413 2413
เขต 12 2943 4725 630 211 211 967 967 200 5 205 0 0 944 944
เขต 13
(กทม.) 4960 13649 4 1687 1687 8480 8480 2529 30 2559 11 11 6544 6544

รวม 14,609 38,804 694 5,286 0 5,286 19,146 2 19,148 5,321 126 5,447 15 0 15 18,362 0 18,362
14.27% 37.91% 0.68% 0.00% 5.16% 1.56% 18.71% 98.44% 5.32% 0.00% 0.01% 0.00% 17.94%

หมายเหตุ : ข้อมูลของกรมวิทยาศาสตร์การแพทย์เฝ้าระวังตรวจกลายพันธุ์ตั้งแต่วันที่ 30 เม.ย. 64 - 14 ต.ค. 2565



หมายเหตุ : กรมวิทยาศาสตร์การแพทย์เฝ้าระวังตรวจกลายพันธุ์หลังเปิดประเทศตั้งแต่วันที่ 1 พ.ย. 64 – 14 ต.ค. 2565

สัดส่วนสายพันธุ์ย่อย Omicron จาก SNP/Deletion : ระหว่างวันที่  8 ต.ค. – 14 ต.ค. 65

วัตถุประสงค์การตรวจ

Omicron lineage

SNP/Deletion
(Potentially)

BA.2 BA.4/BA.5 BA.2.75 Total
กลุ่มผู้เดินทางเข้าราชอาณาจักร 
(SQ, AQ ,Sandbox, Test and Go) 0 8 0 8

กลุ่มอื่นๆ ภายในประเทศ 2 118 0 120

รวมทั้งหมด 2 126 0 128



Pango lineage# (+ mutation)
Nextstrain

clade

Relationship to circulating VOC 

lineages

Earliest documented

samples

BA.5** (+R346X or +K444X or 

+V445X or +N450D or +N460X)
22B

BA.5 sublineages (e.g. BF.7, BF.14, 

BQ.1)
07-02-2022

BA.2.75*** 22D BA.2 sublineage 31-12-2021

BJ.1**** 21L
BA.2 sublineage

(B.1.1.529.2.10.1.1)
06-09-2021

BA.4.6 22A BA.4 sublineage 20-07-2020

XBB$ recombinant

Recombinant of BA.2.10.1 and 

BA.2.75 sublineages, i.e. BJ1 and 

BM.1.1.1, with a breakpoint in S1
13-08-2022

BA.2.3.20§ 21L BA.2 sublineage 15-08-2022

WHO : Variants under monitoring

https://www.who.int/en/activities/tracking-SARS-CoV-2-variants/  (14 October 2022)



Emerging variants display significant growth advantages over BA.5

bioRxiv preprint doi: 
https://doi.org/10.1101/2022.
09.15.507787

สายพันธ์ุย่อยต่างๆ ที่เกิดขึ้นใหม่ มีวิวัฒนาการกลายพันธุ์บน receptor-binding site แตกต่างกันไป (ต าแหน่งและ
จ านวนที่เกิดการกลายพันธุ)์ เช่น BA.2.3.20, BA.2.75.2, CA.1, BR.2, BN.1, BM.1.1.1, BU.1, BQ.1.1 และสาย
พันธุ์ลูกผสม XBB เป็นต้น ซึ่งพบมีความได้เปรียบในการเติบโต/แพร่ระบาดเมื่อเทียบกับ BA.5



Relative growth advantage



Growth rate advantage



สถานการณ์ BA.2.75 และ BA.2.75.x ในประเทศไทย

• จากฐานข้อมูล GISAID มีรายงาน BA.2.75 
และ BA.2.75.x [BA.2.75.1 (5 ราย) / 
BA.2.75.2 (5 ราย) / BA.2.75.3 (2 ราย)
/ BA.2.75.5 (1 ราย)] ในประเทศไทย 
จ านวนรวม 19 ราย 

• พบเพ่ิมเติมในประเทศไทย (อยู่ระหว่าง
น าเข้าเผยแพร่บนฐานข้อมูล GISAID) 
• BA.2.75.1 (4 ราย)
• BA.2.75.2 (3 ราย)
• BA.2.75.3 (1 ราย)
• BA.2.75.5 (3 ราย)

ข้อมูล ณ วันท่ี 14 ตุลาคม 2565

https://gisaid.org



XBB = BM.1.1.1 x BJ.1 (recombination with breakpoint @446-460)

• โอมิครอนสายพันธุ์ย่อยฺ XBB เป็นสาย
พันธุ์ ลูกผสมระหว่างสายพันธุ์  BJ.1
(หรือ BA.2.10.1.1) และ BM.1.1.1
(หรือ BA.2.75.3.1.1.1) 

• BJ.1 และ BM.1.1.1 มีบรรพบุรุษร่วมกัน
คือ “BA.2”

https://mobile.twitter.com/dfocosi/status/15
77568547227721729/photo/1

@CorneliusRoemer
@PeacockFlu
@SolidEvidence
@ewencallaway
@EricTopol
@RobertoBurioni

@PeacockFlu/Twitter

https://mobile.twitter.com/CorneliusRoemer
https://mobile.twitter.com/PeacockFlu
https://mobile.twitter.com/SolidEvidence
https://mobile.twitter.com/ewencallaway
https://mobile.twitter.com/EricTopol
https://mobile.twitter.com/RobertoBurioni


สถานการณ์ XBB ในประเทศไทย  

รายที่ 2
• หญิง ไทย อายุ 49 ปี
• อาการส าคัญ : ไอ คัดจมูก 2 วันก่อนมาโรงพยาบาล 

(27/09/2022)
• ผู้ป่วยให้ประวัติอาศัยอยู่ในประเทศไทย
• ขณะป่วยอาศัยที่ : บ้าน
• Home Isolate 27/09/2022-6/10/2022 : 

ระหว่างกักตัวผู้ป่วยมีอาการไอ ระคายคอ ไม่มีไข้ 
• หายเป็นปกติ

รายที่ 1
• หญิง ต่างชาติ อายุ 60 ปี
• อาการส าคัญ : ไอ ตรวจ ATK = Positive 1 วันก่อนมา

โรงพยาบาล (28/09/2022)
• ผู้ป่วยมีประวัติเดินทางมาจากต่างประเทศ : ผู้ป่วยไม่ได้ให้ประวัติ 

แต่ผู้ป่วยแจ้งที่อยู่กับทางโรงพยาบาล คือ ฮ่องกง
• ขณะป่วยอาศัยที่ : โรงแรมแห่งหนึ่ง
• Home Isolate 28/09/2022-7/10/2022 :

ระหว่างกักตัวผู้ป่วยไม่มอีาการไอ ไม่มีไข้
• หายเป็นปกติ

• พบผู้ติดเชื้อ 2 ราย ในประเทศไทย (อยู่ระหว่างน าเขา้เผยแพรบ่นฐานขอ้มูล GISAID) 



BF.7



BF.7 (BA.5.2.1.7)
• โอมิครอนสายพันธุ์ย่อย BF.7 เป็นสายพันธุ์ลูกหลานของ BA.5.2.1

กลายพันธุ์ต าแหน่ง R346T
• มีความสามารถในการแพร่ระบาดน้อยกว่า XBB และ BQ.1.1 พบใน

ประเทศจีน และแพร่กระจายไปยังเบลเยียม เยอรมนี ฝรั่งเศส เดนมาร์ก 
และอังกฤษ รวมถึงพบในไทย 2 ราย

• จากการค านวณทางสถิติพบว่า BF.7 มี growth rate มากกว่า BA.5 
ประมาณ 17.95%



สถานการณ์ BF.7 ทั่วโลก และ ประเทศไทย

• ทั่วโลก รายงานโอมิครอนสายพันธุ์
ย่อย BF.7 จ านวน 13,911 viruses

• ประเทศไทย พบ 2 ราย

• หญิง ไทย อายุ 62 ปี
• บุคลากรทางการแพทย์
• กรุงเทพมหานคร
• Collection date 7 ก.ย. 2565
• Submission date  4 ต.ค. 2565
• ผู้ป่วยมีอาการไม่รุนแรง

แต่มีปัจจัยเสี่ยงต่อการเป็นโรครุนแรง (กลุ่ม 608)

• ชาย ต่างชาติ อายุ 16 ปี
• อาศัยอยู่ในประเทศไทย
• กรุงเทพมหานคร
• Collection date - ส.ค. 2565
• Submission date  13 ก.ย. 2565
• อาการไอ เจ็บคอเล็กน้อย

ข้อมูล ณ วันท่ี 14 ตุลาคม 2565

https://gisaid.org



• กลายพันธ์ุบนโปรตีนหนาม : S:K356T + S:R346T + S:490S

• จากการค านวณทางสถิติพบว่า BN.1 มี growth rate ใกล้เคียงกับ BA.5

BN.1 หรือ BA.2.75.5.1

• จากฐานข้อมูล GISAID ทั่วโลกพบ 437 ราย
• ประเทศไทยมี รายงาน BN.1 บน GISAID จ านวน 3 ราย 
• พบเพ่ิมเติมในประเทศไทย จ านวน 7 ราย(อยู่ระหว่างน าเข้า

เผยแพร่บนฐานข้อมูล GISAID) 



BQ.1.1 หรือ BA.5.3.1.1.1.1.1.1

• BQ.1.1 = BA.5.3 กลายพันธ์ุหลายต าแหน่งบน receptor binding protein ได้แก่ R346T, K444T, และ 
N460K ช่วยให้สามารถหลบภูมิคุ้มกันได้ดี

• ทั่วโลกมีรายงาน 1,284 viruses 
• ยังไม่พบรายงานในประเทศไทย

อ้างอิง : Twitter@Marc_Veld

https://twitter.com/EricTopol


สถานการณ์ Emerging variants
ข้อมูล ณ วันท่ี 14 ตุลาคม 2565

XBB และ BQ.1.1 เป็นสายพันธุ์ที่หลบเลี่ยงภูมิคุ้มกันได้ดีที่สุด



สถานการณ์ Emerging variants
ข้อมูล ณ วันท่ี 14 ตุลาคม 2565

ช่วงเวลา 30วัน ที่ผ่านมา ทั่วโลกพบการแพร่ระบาดของ 
BQ.1.1 มากที่สุด



สรุปสถานการณ์ Emerging variants ในประเทศไทย
ข้อมูล ณ วันท่ี 14 ตุลาคม 2565



สรุปสถานการณ์ Emerging variants ในประเทศไทย
ข้อมูล ณ วันท่ี 14 ตุลาคม 2565

จ านวนท่ีพบ (ราย)*

BA.2.75.2 8

BN.1 10

BF.7 2

XBB 2
*https://gisaid.org และ อยู่ระหว่างน าเข้าข้อมูลเผยแพร่

D-M-H-T คือ D : Distancing เว้นระยะห่าง M : Mask wearing สวมหน้ากาก H : Hand 
washing ล้างมือบ่อย ๆ T : Testing ตรวจเชื้อโควิด-19 เมื่อมีอาการ หรือตรวจให้ไว

วัคซีนเข็มกระตุ้นยังเป็นสิ่งทีจ่ าเป็น โดยเฉพาะกลุ่ม 608 และในกรณีที่ฉีดเขม็สุดท้ายเกิน 4-6 เดือน

https://gisaid.org/


ขอบคุณครับ


