
โดย นายแพทย์ศุภกิจ ศิริลักษณ์
อธิบดีกรมวิทยาศาสตร์การแพทย์

26 มกราคม 2565

ข้อมูลการจ าแนกตามสายพันธุ์ที่เฝ้าระวัง 
และการกลายพันธุ์ของเช้ือ 



หมายเหตุ : กรมวิทยาศาสตร์การแพทย์เฝ้าระวังตรวจกลายพันธุ์หลังเปิดประเทศตั้งแต่วันที่ 1 พ.ย. 64 - 25 ม.ค. 2565

การจ าแนกสายพันธุ์ที่เฝ้าระวัง
เขต

สุขภาพ

จ านวนผู้ติดเชื้อที่พบจ าแนกตามสายพันธุ์ส าคัญ (ราย)
B.1.1.7 (Alpha) B.1.617.2 (Delta) B.1.351 (Beta) B.1.1.529 (Omicron)

1 พ.ย. 64 ถึง
22 ม.ค. 65

23 ม.ค. ถึง
25 ม.ค. 65 รวม 1 พ.ย. 64 ถึง

22 ม.ค. 65
23 ม.ค. ถึง
25 ม.ค. 65 รวม 1 พ.ย. 64 ถึง

22 ม.ค. 65
23 ม.ค. ถึง
25 ม.ค. 65 รวม 1 พ.ย. 64 ถึง

22 ม.ค. 65
23 ม.ค. ถึง
25 ม.ค. 65 รวม

เขต 1 0 0 522 1 523 0 0 410 410
เขต 2 0 0 648 5 653 0 0 162 22 184
เขต 3 0 0 184 5 189 0 0 44 32 76
เขต 4 0 0 362 362 0 0 303 4 307
เขต 5 0 0 560 560 0 0 360 13 373
เขต 6 0 0 1481 7 1488 0 0 1870 74 1944
เขต 7 0 0 507 3 510 0 0 1197 64 1261
เขต 8 0 0 1525 6 1531 0 0 855 62 917
เขต 9 0 0 177 177 0 0 278 3 281
เขต 10 0 0 80 80 0 0 82 82
เขต 11 2 2 463 4 467 1 1 1139 207 1346
เขต 12 13 13 3539 4 3543 2 2 328 7 335
เขต 13 0 0 951 21 972 1 1 4540 489 5029
รวม 15 0 15 10,999 56 11,055 4 0 4 11,568 977 12,545

0.06% 46.81% 0.02% 53.11%



ข้อมูล ณ 25 มกราคม 2565 เวลา 18.00.น.

0
1-10
11-50
51+

จ านวนผู้ติดเชื้อ สายพันธุ์ B.1.1.529 ; Omicron รวมทุกกลุ่ม

จังหวัด จ านวนทั้งหมด (กลุ่มในประเทศ)
Potentially B.1.1.529 (Omicron)

กรุงเทพมหานคร 5029 (1474)
ชลบุรี 950 (508)

ภูเก็ต 777 (103)
ร้อยเอ็ด 431 (431)

สมุทรปราการ 379 (66)
สุราษฎร์ธานี 375 (45)

กาฬสินธุ์ 324 (322)
หนองคาย 264 (264)

มหาสารคาม 262 (262)
เชียงใหม่ 244 (141)



สัดส่วนสายพันธุ์ที่เฝา้ระวังแบ่งตามกลุ่มตัวอย่าง : ตั้งแต่เปิดประเทศ (พฤศจิกายน 2564)
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ข้อมูล ณ 25 มกรำคม 2565 เวลำ 18.00.น.

รวมทุกกลุ่ม
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กลุ่มผู้เดินทางจากต่างประเทศ
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กลุ่มอื่นๆ ในประเทศ



Omicron Sublineage

สายพนัธุร์ะบาดหลกัทัว่โลกคือ BA.1

B.1.1.529

BA.1

BA.2

BA.3

United States of America 62.0%, 
Turkey 15.0%, India 3.0%, Germany 
3.0%, Italy 3.0%

United Kingdom 44.0%, United States 
of America 32.0%, Denmark 5.0%, 
Canada 3.0%, Germany 2.0%

Denmark 79.0%, United Kingdom 
6.0%, India 5.0%, Sweden 2.0%, 
Singapore 2.0%

Poland 42.0%, South_Africa 40.0%, 
United Kingdom 10.0%, Germany 
3.0%, Belgium 1.0%

2021-11-12

2020-10-23

2021-11-11

2021-11-23

0

130

6

5

2713

420299

10385

78

South Africa and Botswana lineage, from 
pango-designation issue #343

Alias of B.1.1.529.1, from pango-
designation issue #361

Alias of B.1.1.529.2, from pango-
designation issue #361

Alias of B.1.1.529.3, from pango-
designation issue #367

Omicron

Omicron

Omicron

Omicron

Source: https://cov-lineages.org/lineage_list.html (online) update: 26-JAN-2022 10.00

Dominant

5

https://github.com/cov-lineages/pango-designation/issues/343
https://github.com/cov-lineages/pango-designation/issues/361
https://github.com/cov-lineages/pango-designation/issues/361
https://github.com/cov-lineages/pango-designation/issues/367


mut (nuc) Gene Mut (aa) BA.1 BA.2 BA.3
C21618T S T19I Y
21633_21641del S LPPA24S Y
C21762T S A67V Y Y
21765_21770del S del69/70 Y Y
C21846T S T95I Y Y
G21987A (outlier); 21987_21995 (main)S G142D Y Y Y
21987_21995 S del143/145 Y Y
22194_22196del S N211I Y Y
T22200G S V213G Y
G22578A S G339D Y Y Y
C22674T S S371F Y Y
T22673C, C22674TS S371L Y
T22679C S S373P Y Y Y
C22686T S S375F Y Y Y
A22688G S T376A Y
G22775A S D405N Y Y
G22813T S K417N Y Y Y
T22882G S N440K Y Y Y
G22898A S G446S Y Y
G22992A S S477N Y Y Y
C22995A S T478K Y Y Y
A23013C S E484A Y Y Y
A23040G S Q493R Y Y Y
G23048A S G496S Y
A23055G S Q498R Y Y Y
A23063T S N501Y Y Y Y
T23075C S Y505H Y Y Y
C23202A S T547K Y
A23403G S D614G Y Y Y
C23525T S H655Y Y Y Y
T23599G S N679K Y Y Y
C23604A S P681H Y Y Y
C23854A S N764K Y Y
G23948T S D796Y Y Y Y
C24130A S N856K Y
A24424T S Q954H Y Y Y
T24469A S N969K Y Y Y
C24503T S L981F Y

Omicron lineage screening by RT-PCR 

RT-PCR specific 
S gene mutation Potentially Omicron

HV69-70deletion + / -
K417N +
L452R -
T478K +
N501Y +

Confirmed and Identified sub-lineages by WGS
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Identification of Omicron
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GISAID submission (Southeast Asia)



GISAID submission :  ข้อมูลสายพันธุ์ BA.2 จากประเทศไทย

ข้อมูล ณ 25 มกรำคม 2565



สายพันธุ์เดลต้าพลัส-AY.1 (Delta+K417N)

➢ เป็นสายพันธุ์ย่อยของเดลตา (B.1.617.2) 
➢ AY.1 พบการระบาดของเชื้อไวรัสนี้ในเดือน พ.ค. 2564 ที่ประเทศเนปาล มีการ

กลายพันธุ์ โดยเปลี่ยนแปลงกรดอะมิโนในส่วน Spike ที่ใช้ยึดเกาะเซลล์ผู้ติดเชื้อ 
ในต าแหน่งที่ “417” เปลี่ยนจาก “K” (Lysine) ไปเป็น “N”(Asparagine) 

➢ AY.1 ยังคงมีการกลายพันธุ์ในส่วน spike หลายต าแหน่งรูปแบบเดียวกับสายพันธุ์
เดลต้าคือ T19R, (G142D), 156del, 157del, R158G, L452R, T478K, 
D614G, P681R, D950N โดยมี “K417N” เพิ่มเข้ามา 

(ข้อมูลจากเวปไซด ์https://outbreak.info/ ณ วันที่ 26 มกราคม 2565)

https://outbreak.info/ ณ


ส าหรับในประเทศไทยตรวจพบสายพันธุ์เดลต้าพลัส Delta+K417N (AY.1) ด้วยเทคนิค
Whole Genome Sequencing (WGS) เพื่อหาความเชือ่มโยงของการแพร่ระบาดพบสาย
พันธุ์เดลต้าพลัส Delta +K417N (AY.1) โดยผลการตรวจวิเคราะห์ดังแสดงในตาราง

สายพันธุ์เดลต้าพลัส-AY.1 (Delta+K417N) ในประเทศไทย

No Lab_ID Collection_date Location Note WGS
1 SEQ/21-20805 ไม่ระบุ รพ.แพร่ 5 วันก่อนมำ เป็นไข้ ไอ เจ็บคอ จมูกไม่ได้

กลิ่น         ลิ้นไม่ รับรส ตรวจ ATK+
AY.1

2 SEQ/21-21354 15-Nov-64 รพ.แพร่ สัมผัสผู้ป่วยโควิด No.1 AY.1
3 SEQ/21-21372 19-Nov-64 รพ.แพร่ สัมผัสผู้ป่วยโควิด No.1 AY.1
4 SEQ/21-21387 20-Nov-64 รพ.ตรำด - AY.1
5 SEQ/21-21623 ไม่ระบุ รพ.เมดพำร์ค ผู้เดินทำงเข้ำรำชอำณำจกัร (ต้นทำงลำว) AY.1
6 SEQ/21-22786 10-Dec-64 รพ.บำงปะกอก 9 

อินเตอร์เนชั่นแนล
ผู้เดินทำงเข้ำรำชอำณำจกัร (ต้นทำงลำว) AY.1

แสดงข้อมูลล ำดับพันธุกรรมที่วิเครำะห์ด้วย Pango lineage (https://pangolin.cog-uk.io/)

แผนภาพ Phylogenetic tree แสดงความคล้ายคลึงกันของ
รหัสพันธุกรรมสายพันธุ์ AY.1 ที่พบในประเทศไทยเปรียบเทียบกับ
ตัวอย่างสายพันธุ์ที่พบทั่วโลก โดยพบมีความสัมพันธ์ใกล้เคียงกับ
สายพันธุ์ที่พบในประเทศบาห์เรน เกาหลีใต้ และฟิลิปปินส์ มากที่สุด



สายพันธุ์เดลต้าพลัส-AY.4.2 (Delta+Y145H และ A222V)
➢ เป็นสายพันธุ์ย่อยของเดลตา (B.1.617.2) 
➢ AY.4.2 พบการระบาดของเชื้อไวรัสนี้ในเดือน เดือนมิถุนายน 2564 ที่ประเทศ

อังกฤษ มีการกลายพันธุ์ โดยเปลี่ยนแปลงกรดอะมิโนในส่วน Spike ที่ใช้ยึดเกาะ
เซลล์ผู้ติดเชื้อ 2 ต าแหน่งคือ “Y145H” และ “A222V”

➢ ส านักงานความม่ันคงด้านสุขภาพของสหราชอาณาจักร (UHSA) ยกระดับสาย
พันธุ์ AY.4.2 เป็น ‘สายพันธุ์ที่ต้องสอบสวน’ (Variant Under Investigation) 
สายพันธุ์ล่าสุดในชื่อ VUI-21OCT-21

A222VY145H

(ข้อมูลจากเวปไซด ์https://outbreak.info/ ณ วันที่ 26 มกราคม 2565)

https://outbreak.info/ ณ


ส าหรับในประเทศไทยตรวจพบสายพันธุ์เดลต้าพลัส Delta+Y145H และ A222V (AY.4.2) จาก
ผู้ที่เดินทางเข้าราชอาณาจักร วิเคราะห์ผลดว้ยเทคนิค Whole Genome Sequencing (WGS) โดย
ผลการตรวจวิเคราะห์ดังแสดงในตาราง

สายพันธุ์เดลต้าพลัส-AY.4.2 (Delta+Y145H และ A222V) ในประเทศไทย

แสดงข้อมูลล ำดับพันธุกรรมที่วิเครำะห์ด้วย Pango lineage (https://pangolin.cog-uk.io/)

แผนภาพ Phylogenetic tree แสดงความคล้ายคลึงกันของ
รหัสพันธุกรรมสายพันธุ์ AY.4.2 ที่พบในประเทศไทยเปรียบเทียบกับ
ตัวอย่างสายพันธุ์ที่พบทั่วโลก โดยพบมีความสัมพันธ์ใกล้เคียงกับ
สายพันธุ์ที่พบในประเทศสิงคโปร์ มากที่สุด

No. Lab_ID Collection_date Location Note WGS_Pango
1 SEQ/21-21897 ไม่ระบุ รพ.ปิยะเวท เดินทำงมำจำก สเปน 

Test&Go
AY.4.2

2 SEQ/21-22765 10-Dec-64 รพ.สุขุมวิท ตน้ทาง: N/A
test & go/ASQ

AY.4.2

3 SEQ/21-22768 30-Nov-64 สคร. ที่ 11 
นครศรีธรรมรำช

ตน้ทาง: N/A
Phuket sandbox

AY.4.2

4 SEQ/21-22775 3-Dec-64 สคร. ที่ 11 
นครศรีธรรมรำช

ตน้ทาง: N/A
Phuket sandbox

AY.4.2



สายพันธุ์เดลต้า-AY.85

➢เป็นสายพันธุ์ย่อยของเดลต้า 
(B.1.617.2) 

➢สายพันธุ์ย่อยเดลต้าAY.85 มีการระบาด
มากที่สุดในประเทศไทย กัมพูชา โดยใน
ประเทศไทยมีความชุกมากถึง 49%

(ข้อมูลจากเวปไซด ์https://outbreak.info/ ณ วันที่ 26 มกราคม 2565)

https://outbreak.info/ ณ


สายพันธุ์เช้ือไวรัส SARS-CoV-2 ที่พบในประเทศไทย

(ข้อมูลจากเวปไซด ์https://outbreak.info/ ณ วันที่ 26 มกราคม 2565)

https://outbreak.info/ ณ


สายพันธุ์เดลต้า-AY.85 (AY.85+K417N)
➢ เป็นสายพันธุ์ย่อยของเดลตา (B.1.617.2) 
➢ AY.85 พบการระบาดของเชื้อไวรัสนี้ส่วนใหญ่ท่ีประเทศไทย 

กัมพูชา โดย AY.85 ยังคงมีการกลายพันธุ์ในส่วน spike หลาย
ต าแหน่งรูปแบบเดียวกับสายพันธุ์เดลต้าคือ T19R, (G142D), 
156del, 157del, R158G, L452R, T478K, D614G, P681R, 
D950N โดยมี “K417N” เพิ่มเข้ามา ซึ่งพบเพียงร้อยละ 0.1

➢ ในฐานข้อมูล Gisaid ในประเทศไทยพบจ านวน 2 สายพันธุ์

(ข้อมูลจากเวปไซด ์https://outbreak.info/ ณ วันที่ 26 มกราคม 2565)

https://outbreak.info/ ณ


ขอบคุณครับ


